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บทคดัย่อ 
Vibrio parahaemolyticus เป็นสาเหตุสาํคญัของโรคอาหารทะเลเป็นพิษ การจาํแนก       

สายพนัธ์ุของเชื�อจึงเป็นสิ>งจาํเป็นเพื>อประโยชน์ทางดา้นการศึกษาระบาดวทิยา รวมถึงการควบคุมและ
ป้องกนัการแพร่กระจายของเชื�อ การวิจยัครั� งนี� ศึกษาการจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อโดยวธีิการศึกษา
แบบแผนการดื�อยา (antibiotyping), arbitrarily-primed polymerase chain reaction (AP-PCR) และ 
enterobacterial repetitive intergenic consensus sequence-polymerase chain reaction (ERIC-PCR) 
พบวา่เชื�อที>แยกไดจ้ากผูป่้วยจาํนวนทั�งสิ�น 70 ไอโซเลท จาํแนกโดยวธีิ antibiotyping, AP-PCR และ 
ERIC-PCR ไดเ้ป็น 1, 16 และ 24 สายพนัธ์ุ ตามลาํดบั จากการประเมินความสามารถในการจาํแนก
สายพนัธ์ุของเชื�อพบวา่ antibiotyping มีความสามารถในการจาํแนกตํ>าที>สุด (discriminatory index 
เท่ากบั 0) ซึ> งไม่สามารถจาํแนกความแตกต่างระหวา่งสายพนัธ์ุของเชื�อได ้ ขณะที> ERIC-PCR เป็นวธีิ
ที>มีประสิทธิภาพสูงเมื>อเปรียบเทียบกบั AP-PCR โดยมีค่า discriminatory index เท่ากบั 0.932 และ 
0.901 ตามลาํดบั อยา่งไรก็ตามวธีิ AP-PCR มีขอ้ดีคือ PCR product ที>ไดมี้จาํนวนแถบนอ้ยกวา่ ในทาง
ปฏิบติัทาํใหง่้ายต่อการแปลผล และหากจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อโดยการแปลผลร่วมกนัระหวา่ง AP-
PCR และ ERIC-PCR พบวา่ประสิทธิภาพการจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อสูงขึ�น (discriminatory index 
เท่ากบั 0.986) โดยสามารถจาํแนกเชื�อไดท้ั�งสิ�น 48 สายพนัธ์ุ การศึกษาครั� งนี�แสดงใหเ้ห็นวา่การ
จาํแนกสายพนัธ์ุโดยใชเ้ทคนิค PCR พื�นฐาน เช่น AP-PCR, ERIC-PCR และการใช ้AP-PCR ร่วมกบั 
ERIC-PCR เป็นวธีิที>มีศกัยภาพสูง เหมาะสาํหรับนาํมาใชป้ระโยชน์ในงานทางดา้นระบาดวทิยาไดดี้ 
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ABSTRACT 
 Vibrio parahaemolyticus is most commonly associated with seafood-borne gastroenteritis. 
Several typing methods have been developed for epidemiologic investigations or controlling the 
spread of this pathogen. In this study, a total of 70 clinical isolates of V. parahaemolyticus were 
typed by antibiotyping and the PCR-based typing methods: an arbitrarily-primed polymerase chain 
reaction (AP-PCR) and the enterobacterial repetitive intergenic consensus sequence-polymerase 
chain reaction (ERIC-PCR). The seventy isolates were classified into 1, 16 and 24 types, with 
discriminatory indexes of 0.000, 0.901 and 0.932, by antibiotyping, AP-PCR and ERIC-PCR, 
respectively.  The discriminatory power of antibiotyping was lowest and all clinical isolates tested 
were indistinguishable by this method. ERIC-PCR is preferable to AP-PCR because of the higher 
discriminatory power. However, AP-PCR may be a practical method because it generates fewer 
amplification bands and patterns than ERIC-PCR. The combination of AP-PCR and ERIC-PCR 
analysis allowed us to classify the isolates into 48 types with the highest discriminatory index of 
0.986. These data demonstrated that AP-PCR and ERIC-PCR are useful for strain typing of V. 
parahaemolyticus and the combination of these two techniques is recommended for epidemiologic 
investigations. 
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