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บทนํา 

 

ความเป็นมาและความสําคัญของปัญหา 

Vibrio parahaemolyticus เป็นเชื�อแบคทีเรียแกรมลบ รูปร่างท่อนตรงหรือโคง้งอ พบได้

ทั วไปตามธรรมชาติ เช่น ชายฝั งทะเล ตะกอนโคลนตมในทะเล สามารถแยกเชื�อไดจ้ากอาหารทะเล

หลายชนิด เช่น กุง้ หอยนางรม หอยแครง ปู เป็นตน้ V. parahaemolyticus เป็นสาเหตุสาํคญัของโรค

ลาํไส้อกัเสบ (gastroenteritis) ในหลายประเทศ ทั�งในเอเชีย อเมริกาเหนือ อเมริกาใต ้ยโุรป (Bag et al. 

1999 : 2354-2357 ; DePaola, Kaysner, Bowers and Cook. 2000 : 4649-4654 ; Fuenzalida et al. 2007 : 

270-275 ; Okuda et al. 1997 : 3150-3155) สาเหตุของการติดเชื�อเกิดจากการรับประทานอาหารทะเลที 

ปรุงไม่สุก หรืออาหารที ปนเปื� อนเชื�อภายหลงัจากการปรุง ระยะฟักตวัของเชื�ออยูร่ะหวา่ง 4-96 ชั วโมง 

ผูป่้วยจะมีอาการทอ้งเสีย อาเจียน ปวดศีรษะ มีไข ้ อาการป่วยมีตั�งแต่เล็กนอ้ยไปจนถึงตอ้งเขา้รับการ

รักษาตวัที โรงพยาบาล สาํหรับประเทศไทยพบวา่เชื�อนี� เป็นสาเหตุของโรคอาหารเป็นพิษถึงร้อยละ 60 

ในช่วงปี พ.ศ. 2535-2543 (อรษา สุตเธียรกุล. 2543) และมีแนวโนม้ที จะสูงขึ�น โดยในปี พ.ศ. 2548 และ 

2549 พบสูงถึงร้อยละ 64.5 และ 73.3 ตามลาํดบั (สุชาดา จนัทสิริยากร. 2550 : 271-274) นอกจากนี�ยงัมี

รายงานการระบาดของเชื�อสายพนัธ์ุหรือซีโรวาร์ (serovar) เกิดขึ�นในส่วนต่างๆ ของโลก เช่น การ

ระบาดใหญ่ (pandemics) ของสายพนัธ์ุใหม่ O3:K6 ในประเทศอินเดีย และเกิดการระบาดอยา่งต่อเนื อง

ในหลายประเทศแถบภูมิภาคเอเชีย รวมทั�งในอเมริกา (Matsumoto et al. 2000 : 578-585) ปรากฎการณ์

ดงักล่าวนี�อาจกลายเป็นปัญหาทางสาธารณสุขที สาํคญัสาํหรับหลายประเทศในอนาคตก็เป็นได ้ และการ

ระบาดที ประเทศแคนาดาเมื อปี ค.ศ. 1997 และอเมริกาเมื อปี ค.ศ. 1997-1998 ทาํใหมี้การพฒันาใชว้ธีิใน

ระดบัโมเลกุล (molecular technique) เขา้มาช่วยในการจาํแนกสายพนัธ์ุของ V. parahaemolyticus เพื อเป็น

ขอ้มูลดา้นความสัมพนัธ์ของพนัธุกรรมและระบาดวทิยาระหวา่งสายพนัธ์ุของ V. parahaemolyticus  ซึ งจะ

เป็นแนวทางหนึ งในการควบคุมและป้องกนัการแพร่ระบาดของเชื�อได ้ 

ในการศึกษาความหลากหลายหรือการจาํแนกสายพนัธ์ุของ V. parahaemolyticus เพื อ

ประโยชน์ในดา้นระบาดวทิยา การสืบสวนแหล่งที มาของเชื�อก่อโรค สามารถทาํไดห้ลายวธีิ เช่น 

การศึกษาคุณสมบติัทางฟีโนทยัป์ (phenotypic characteristics) โดยศึกษาแบบแผนการดื�อยา 
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(antibiotyping) การทดสอบทางซีโรทยัป์ (serotyping) และการศึกษาคุณสมบติัทางจีโนทยัป์ (genotypic 

characteristic) โดยวธีิ pulsed-field gel electrophoresis (PFGE), restriction fragment length 

polymorphism (RFLP), arbitrarily-primed polymerase chain reaction (AP-PCR), enterobacterial 

repetitive intergenic consensus sequence-polymerase chain reaction (ERIC-PCR) เป็นตน้ ซึ งแต่ละวธีิ

ก็มีขอ้ดีและขอ้เสียแตกต่างกนัไป (Orasa et al. 1996 : 1293-1295 ; Wong. 2003 : 100-107) โดยที 

การศึกษาทางฟีโนทยัป์นั�นเป็นวธีิที ง่าย สะดวก สามารถทาํไดใ้นงานประจาํ (routine) แต่ความสามารถ

ในการจาํแนกตํ า เมื อเทียบกบัการศึกษาทางจีโนทยัป์ เพราะปัจจยัหลายอยา่งเช่น สภาวะแวดลอ้มที ใช้

เลี�ยงเชื�อ ส่งผลต่อการแสดงออกของยีน เป็นตน้ อยา่งไรก็ตามการศึกษาทางจีโนทยัป์บางวธีิก็ยุง่ยาก 

เช่น PFGE ตอ้งใชผู้เ้ชี ยวชาญในการตรวจสอบผล สาํหรับวธีิ RFLP ของยนี rRNA เป็นวธีิหนึ งที 

สามารถจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อไดดี้ แต่ก็เป็นวธีิที มีค่าใชจ่้ายค่อนขา้งสูง เนื องจากตอ้งใช ้ restriction 

enzyme และใชเ้ทคนิคทาง hybridization ร่วมดว้ย ดงันั�นการจาํแนกเชื�อโดยใช ้DNA marker ชนิดต่างๆ 

ซึ งอาศยัพื�นฐานเทคนิค PCR เช่น AP-PCR, ERIC-PCR น่าจะเป็นอีกทางเลือกหนึ งที ใชใ้นการจาํแนก

สายพนัธ์ุของเชื�อได ้ (Maluping, Ravelo, Lavilla-Pitogo, Krovacek and Romalde. 2005 : 383-391 ; 

Okura et al. 2003 : 4676-4682 ; Okura et al. 2004 : 787-790 ;  Rodriguez et al. 2006 : 175-183)   

ในการศึกษาครั� งนี�คณะผูว้จิยัจึงมีความสนใจที จะศึกษาความสามารถในการจาํแนกสายพนัธ์ุ

ของ V. parahaemolyticus ที แยกไดจ้ากผูป่้วย โดยเปรียบเทียบ 3 วิธี คือ ศึกษาแบบแผนการดื�อยา 

(antibiotyping), AP-PCR และ ERIC-PCR เพื อเป็นแนวทางในการนาํวิธีการจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อ

เหล่านี�มาใชใ้นการศึกษาดา้นระบาดวทิยาของเชื�อต่อไป 

 

วตัถุประสงค์ของการวจัิย 

         เพื อศึกษาเปรียบเทียบความสามารถในจาํแนกสายพนัธ์ุของ V. parahaemolyticus โดยวิธี  

1. ทางฟีโนทยัป์ โดยการศึกษาแบบแผนการดื�อยา (antibiotyping) 

2. ทางจีโนทยัป์ ศึกษาโดยใชเ้ทคนิค  AP-PCR และ ERIC-PCR 
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ขอบเขตของการวจัิย 

ทาํการจาํแนกสายพนัธ์ุของ V. parahaemolyticus สายพนัธ์ุที แยกไดจ้ากผูป่้วยโรงพยาบาล

นครปฐม จาํนวนทั�งสิ�น 70 ไอโซเลท (isolates) โดยศึกษาความหลากหลายของสายพนัธ์ุตามคุณสมบติั

ทางฟีโนทยัป์และจีโนทยัป์ ซึ งไดเ้ก็บตวัอยา่งเชื�อในช่วงเดือนมิถุนายน 2551 ถึงเดือนพฤศจิกายน 2552 

 

ประโยชน์ที�คิดว่าจะได้รับ 

1. ไดว้ธีิการจาํแนกสายพนัธ์ุของเชื�อทางฟีโนทยัป์ (antibiotyping) และ ทางจีโนทยัป์ (AP-

PCR, ERIC-PCR) ที เหมาะสมสาํหรับหอ้งปฏิบติัการ 

2. ไดข้อ้มูลเกี ยวกบัอุบติัการณ์ของสายพนัธ์ุที มีการระบาด ณ ช่วงเวลานั�นๆ เพื อเป็น

แนวทางในการเฝ้าระวงัและป้องกนัการแพร่ระบาดต่อไป 

 

 
 
 
 

 
 


